1. Создание матрицы с наивными попарными эволюционными расстояниями.

	Acc  /  Acc
	P05042
	Q8Z6R6
	Q8XQE8
	Q9ZCQ4

	P05042
	100
	91,2
	70,4
	57,6

	Q8Z6R6
	91,2
	100
	56,3
	70,4

	Q8XQE8
	70,4
	56,3
	100
	55,8

	Q9ZCQ4
	57,6
	70,4
	55,8
	100


Процедура: значение из матрицы  попарных эволюционных расстояний = 100 – значение из матрицы попарного сходства.
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	P05042
	Q8Z6R6
	Q8XQE8
	Q9ZCQ4

	P05042
	100
	8,8    
	29,6   
	42,4

	Q8Z6R6
	8,8    
	100
	43,7   
	29,6

	Q8XQE8
	29,6  
	43,7  
	100
	54,2

	Q9ZCQ4
	42,4  
	29,6  
	54,2   
	100


2.  Два алгоритма построения  дерева на основе матриц попарных эволюционных расстояний.
UPGMA (Unweighted Pair Group with Arithmetic Mean)

((P05042__10:3.25652,Q8XQE8__29:3.25652):2.87322,(Q8Z6R6__8,:0.00000,

Q9ZCQ4__42:0.00000):6.12973)
NJ (Neighbor-joining)

 ((Q8Z6R6__8,:27.49053,Q9ZCQ4__42:-27.49053):9.00295,Q8XQE8__29:5.00337,P05042__10:1.50967)
3. Визуализация деревьев и сравнение их топологии

NJ:                                                  UPGMA: 
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Согласно дереву UPGMA, общий предок дал 2 ветви: одна разделилась на P05042 и Q8XQEB, вторая дала Q8Z6R6 и Q9ZCQ4.
Дерево NJ показывает другую картину: от общего предка отделились Q8XQEB, P05042  и, немного ранше их, общий предок для Q8Z6R6 и Q9ZCQ4.
